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Le virus Getah dans le contexte canadien

Le virus Getah (GETV) est une nouvelle maladie a transmission vectorielle émergente qui affecte
principalement les chevaux et les porcs, mais qui est susceptible d’entrainer des maladies chez diverses
especes. Cette fiche d’information compléte la fiche d’information sur le virus Getah produite par le
Swine Health Information Center (SHIC, 2021). Elle résume les vecteurs compétents connus du GETV au
Canada et les divers hoétes du virus. Elle fournit des renseignements supplémentaires sur la vulnérabilité
du Canada a la future implantation du GETV.

Caractéristiques du virus et présence

Le GETV est un arbovirus qui appartient au genre alphavirus de la famille des togaviridae (figure 1) (Lu et
coll., 2019; SHIC, 2021). Il fait partie des alphavirus de I'ancien monde, a savoir le complexe du virus de
la forét de Semliki, qui comprend entre autres le virus Chikungunya (VCHIK), le virus Mayaro (MAYV), le
virus de la Ross River (RRV) et le virus
Sagiyama (SAGV).

Le GETV a été détecté pour la premiere fois
en 1955 en Malaisie (Zhang et coll., 2021).
Depuis lors, il a été isolé chez divers
moustiques vecteurs et especes hotes en
Eurasie et dans I'ensemble du Pacifique
(figure 2), y compris en Australie (Rawle et
coll., 2020; Yuen at al., 2022), au Cambodge
(Chastel et Rageeu, 1966), en Chine (Li et sV Alphavirus
coll,, 1992; Li et coll., 2019; Liu et coll., _ spy Aquatiques
2019; Lu et coll., 2019; Shi et coll., 20223;
Yang et coll., 2018), en Inde (Brown et
Timoney, 1998), au Japon (Bannai et coll.,
2016; Kuwata et coll., 2018; Nemoto et
coll., 2015), en Malaisie (Sam et coll., 2022),
en Mongolie (Lvov et coll., 2000; Guryev et
coll., 2008), aux Philippines (Ksiazek et coll.,
1981), en Russie (Guryev et coll., 2008;

Mitchell et coll., 1993; Lvov et coll., 2000), Figure 1 — Arbre phylogénétique des togavirus — Le GETV
en Corée du Sud (Turell et coll., 2003), au Sri  fait partie du complexe du virus de la forét Semliki des
Lanka (Peiris et coll., 1994), en Thailande alphavirus de I’ancien monde. Les virus du nouveau monde
(Rattanatumhi et coll., 2022) et au Vietnam comprennent I'EEV, 'EEE et 'EEO (modifié de Roundy et
(Bryant et coll., 2005). coll., 2017).

Dans cette région géographique, quatre groupes (I, II, lll et IV) du GETV ont été identifiés (figure 2). On a
constaté que le groupe Ill est dominant, qu’il a augmenté sa zone de prévalence depuis 1964 et qu’il
continuera probablement de le faire (Li et coll., 2017), car il s’est propagé des régions tropicales aux
régions tempérées (Li et coll., 2017; Li et coll., 2022). Le virus a été isolé a partir de divers moustiques
vecteurs ainsi que d’animaux hdtes, qui peuvent agir comme des amplificateurs® ou des réservoirs? du

1 Amplificateur — « La charge virale peut devenir suffisamment élevée pour qu'un insecte vecteur comme un
moustique qui s'en nourrit devienne probablement infectieux. » (Go, Balasuriya et Lee, 2014)

2 Réservoir — « Peut héberger un virus indéfiniment sans effets néfastes », « est I'hdte principal d'un virus et peut
étre réinfecté plusieurs fois au cours de sa vie ». (Go, Balasuriya et Lee, 2014)
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virus. Les trois autres groupes viraux sont restés localisés : le groupe | semble étre la plus ancienne
souche originale de GETV (isolée en Malaisie en 1955); le groupe Il a été isolé deux fois en 1956 au
Japon; et le groupe IV comprenait quatre souches isolées en Thailande, en Chine, en Malaisie et en
Russie (Li et coll., 2017).

Des comparaisons peuvent étre faites entre le GETV et le virus de I'encéphalite japonaise (VEJ). Les deux
sont des arbovirus et ils sont présents dans a peu prés les mémes régions géographiques. Le VEJ
provient probablement de la Malaisie et de I'Indonésie, c’est-a-dire la méme région ol le GETV a été
détecté pour la premiere fois (Zhang, Yu et coll., 2021), et le VEJ s’est propagé dans des pays similaires
en Asie (Centers for Disease Control and Prevention, 2023; Gao et coll., 2013) ol le GETV a également
été isolé (Li et coll., 2022). Le VEJ est une maladie a notification immédiate au Canada, alors que le GETV
n’est pas visé par des exigences en matiére de déclaration (Systéme canadien de surveillance de la santé
animale, 2020; Agence canadienne d’inspection des aliments, 2021).
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Figure 2 — Présence du GETV - Les pays ol le GETV a été isolé sont en surbrillance et les zones encerclées
montrent la présence des groupes |, I, lll et IV du GETV (modifié de Li et coll., 2017; Li et coll., 2022).

Vecteurs compétents du GETV au Canada

Divers moyens tels que les voyages, les échanges commerciaux et la migration (des oiseaux) peuvent
permettre I'introduction et I'implantation d’agents pathogénes exotiques a transmission vectorielle
dans le climat tempéré du Canada (Ng et coll., 2019; Shi et coll., 2022b). Le GETV a démontré sa capacité
d’adaptation a divers environnements; il s’est propagé des climats tropicaux aux climats tempérés sur le
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continent eurasien (Li et coll., 2022),et il a été détecté dans des régions arctiques froides telles que la
Russie et la Mongolie (Lvov et coll., 2000). De méme, avec les changements climatiques, le risque de
maladies transmises par les moustiques peut également augmenter (Ludwig et coll., 2019) a mesure que
des especes de moustiques vecteurs compétents s’implantent en plus grand nombre au Canada.

Le GETV, qui est transmis aux animaux par les pig(ires de moustiques (Shi et coll., 2022b), n’a pas été
identifié au Canada pour le moment. De nombreuses espéces de moustiques sont associées a la
transmission du GETV, incluant celles du genre Culex, Anopheles et Aedes, cependant le tableau 1
résume les espéces de moustiques vecteurs compétents du GETV (SHIC, 2021) qui sont présentes dans
certaines parties du Canada, dont certaines se trouveraient dans des zones circonscrites. Les cartes
montrent I'étendue approximative de la présence de ces vecteurs au Canada.

Tableau 1 — Vecteurs de moustiques compétents du GETV connus (en ordre alphabétique) au Canada”

Vecteurs compétents du
GETV

Présence connue au Canada et renseignements supplémentaires

Aedes aegypti
(« stégomyie »)

Détecté pour la premiére fois et signalé en faible nombre dans le
sud de I'Ontario (Windsor) en 2016 (Giordano et coll., 2020) et en
2017 (Giordano et coll., 2020; Lapierre, 2018), incluant le sud du
Québec (St-Armand) en 2017 (Lapierre, 2018; Ludwig et coll.,
2019).

Probablement introduit par I’activité humaine (Giordano et coll.,
2020; Peach et Mathews, 2022) et s’adapte bien en zone urbaine
en se reproduisant dans I’eau en milieu naturel et des contenants
artificiels (Lima et coll., 2016).

On pense qu’il est capable de survivre pendant I’hiver sous sa
forme larvaire dans des microenvironnements chauds (Lima et
coll., 2016)

Sa présence devrait s’étendre a certaines parties du sud du
Canada (Ontario, Québec, y compris la céte ouest du Canada) d’ici
le milieu ou la fin du 21° siécle d’aprés les modeles climatiques
(Kamal et coll., 2018; Khan et coll., 2020).

Aedes albopictus
(« moustique tigre »)

Présence documentée en Ontario, y compris dans la région de
Niagara en 2001 (Thielman et Hunter, 2007), dans les régions de
Toronto, Peel et Ottawa en 2005, a Windsor en 2012 (Santé
publique Ontario, 2023). En 2019, il a été déterminé qu’il était
implanté a Windsor a la suite d’'une détection entre 2016 et 2018
(Giordano et coll., 2020) et d’autres spécimens découverts entre
2019 et 2021 (Santé publique Ontario, 2023).

Il a été intercepté et détruit dans I'Etat de Washington, prés de la
frontiere canadienne (Moore, 1999).

Tendance a se propager par |'activité humaine (Giordano et coll.,
2020; Peach et Matthews, 2022) telle que par I'entremise de
pneus et autres contenants (Moore et Mitchell 1997) et peuvent
surpasser d’autres espéces de moustiques dans le méme
environnement de reproduction (Brak et coll., 2004).

La survie hivernale peut se produire au stade des ceufs, mais ces
derniers ne survivent pas a des températures inférieures a 0° C au
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stade larvaire, nymphal ou adulte, a moins d’étre a I'abri
(Giordano et coll., 2020).

La présence du moustique tigre devrait s’étendre a certaines
parties du sud du Canada d’ici le milieu ou la fin du 21° siecle,
mais plus au nord que I'espece Ae. aegypti (Kamal et coll., 2018;
Khan et coll., 2020). Par exemple, si I'on se fie aux modeles
climatiques, I’Ae. albopictus pourrait s’implanter dans les parties
sud des provinces canadiennes d’ici 2040 (Lowe et coll., 2021),
2050 ou 2080 (Khan et coll., 2020), notamment en Ontario, au
Québec, dans les Prairies, sur la cote ouest du Canada et dans les
Maritimes (Kamal et coll., 2018; Kraemer et coll., 2019; Khan et
coll., 2020; Lowe et coll., 2021).

Aedes communis
(« moustique commun »)

L'une des especes les plus répandues dans I’"hémisphére nord
(Ringrose et coll., 2013).

On le trouve partout au Canada (Ellis et Brust, 1973; Secrétariat
du Systéme mondial d’informations sur la biodiversité (SMIB),
n.d.a; Statman, n.d.) en tant qu’espéce dominante du bouclier
canadien et dans I'ensemble de la forét boréale (Wood et coll.,
1979).

Autres sources indiquant sa présence dans les provinces et
territoires suivants : Colombie-Britannique (Peach, 2018),
Territoires du Nord-Ouest (gouvernement des Territoires du Nord-
Ouest, n.d.a),Ontario (Ringrose et coll., 2013) et Yukon (Peach et
coll.,, 2021).

Aedes excrucians
(« moustique tortionnaire »)

Présent partout en Amérique du Nord, au sud de la toundra
arctique au Canada, en grand nombre dans les zones boisées
(Wood et coll., 1979; Crans, 2023).

Présence confirmée dans toutes les provinces et tous les
territoires du Canada (Darsie et Ward, 2005; Secrétariat du SMIB,
n.d.b).

Autres sources indiquant sa présence dans les provinces et
territoires suivants : Colombie-Britannique (Peach, 2018),
Territoires du Nord-Ouest (gouvernement des Territoires du Nord-
Ouest, n.d.b), Ontario (Ringrose et coll., 2013) et Yukon (Peach et
coll., 2021).

Aedes japonicus
(Ochlerotatus japonicus ou
« moustique du Japon »)

L'Ae. japonicus japonicus, 'une des quatre sous-especes de I'Ae.
Japonicus, est présent en Amérique du Nord (Kaufman et Fonseca,
2014).

Introduit aux Etats-Unis (New Jersey et New York) en 1998 par le
biais du commerce de pneus usagés (Peyton et coll., 1999).

L'Ae. j. japonicus a été découvert pour la premiére fois en Ontario
(région de Niagara) en 2001 (Gouvernement du Canada, 2017
Thielman et Hunter, 2006). Il s’est répandu sur une grande partie
du continent et devrait continuer de s’étendre (Peach et coll.,
2019).

On sait qu’il se trouve en Colombie-Britannique (basses-terres
continentales et sud de I'lle de Vancouver) (Jackson et coll., 2016;
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Peach, 2018), en Ontario (Cwinska, Hunter et Hebert, 2006;
Dussault et coll., 2018; Thielman et Hunter, 2006; Thielman et
Hunter, 2007), au Québec (Shahhosseini et coll., 2020), a Terre-
Neuve (Fielden et coll., 2015), au Nouveau-Brunswick (Edsall et
coll., 2010) et en Nouvelle-Ecosse (J. Ogden, communication
personnelle mentionnée dans Fielden et coll., 2015 et Edsall et
coll., 2010).

Ses caractéristiques envahissantes comprennent sa capacité de
survivre dans des contenants, sa dispersion sur une vaste zone
géographique, sa survie dans les températures froides de I’hiver et
ses ceufs résistants au dessechement (Shahhosseini et coll., 2020).
Les modeéles climatiques prédisent une expansion de I'Ae. j.
japonicus vers le nord en raison des habitats propices dans le
Canada atlantique, le sud de I'Ontario et le nord-ouest du
Pacifique d’ici le milieu du 21° siecle (Peach et coll., 2019).

Aedes nigripes

L’Aedes nigripes est une espéce arctique en raison de ses seuils de
développement a température plus basse (Haufe et Burgess,
1956).

Présent au Nunavut, au Yukon et dans les Territoires du Nord-
Ouest (Wood et coll., 1979; Peach et coll., 2021), le nord-ouest de
la Colombie-Britannique (Peach, 2018; Wood et coll., 1979), dans
le nord du Manitoba (Haufe et Burgess, 1956; Wood et coll.,
1979), les régions alpines du Québec (Wood et coll., 1979) et a
Terre-Neuve-et-Labrador (Darsie et Ward, 2005; Wood et coll.,
1979).

En Ontario, I'espéce a été signalée dans le parc provincial Polar
Bear (Cochrane, Ontario), la limite la plus au sud de sa présence
(Beresford, 2011).

Aedes vexans nipponii

L’Ae. Vexans est une espéce présente partout au Canada
(Secrétariat du SMIB, n.d.c; Outammassine, Zouhair et Logman,
2022).

e Elle comprend trois sous-espéces structurées en fonction des
zones géographiques, dont I’Aedes vexans nipponii (Walter
Reed Biosystematics Unit, 2021).

L’Aedes vexans nipponii, qui a probablement été amenée de

Corée aux Etats-Unis en 1999 (Cwinska, Hunter et Hebert, 2006),

est présente en Colombie-Britannique (Peach, 2018) et dans le

sud de I'Ontario (Région de Peel, 2003).

Aucune autre source ne décrivait la présence de la sous-espece

Aedes vexans nipponii au Canada, bien que le climat du sud-est du

Canada semble tres favorable a la présence d’Ae. Vexans, qui

devrait s’étendre dans les Prairies d’ici 2050 d’aprés la

modélisation du caractére convenable de son habitat dans le
contexte des futures conditions climatiques (Outammassine,

Zouhair et Logman, 2022).

“Ressource supplémentaire pour visualiser les cartes révélant la présence de diverses espéces : Systéme mondial

d’informations sur la biodiversité
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Hotes du GETV

Des études ont montré que le GETV s’adapte a I’héte et prend de I'ampleur dans un large éventail
d’hotes (Li et coll., 2017; Shi et coll., 2022b). Les animaux infectés par le virus servent de réservoirs ou
d’hotes amplificateurs a partir desquels les moustiques non infectés peuvent contracter le virus. Ainsi, le
GETV suit un cycle moustique-hote vertébré-moustique, de maniére semblable au VEJ (SHIC, 2021).

En raison de leur grande sensibilité, certains hotes, notamment les chevaux et les porcs, sont classés
comme des amplificateurs (Bannai et coll., 2017; Kumanomido et coll., 1982; Kumanomido et coll.,
1988b; Kuwata et coll., 2018). La charge virale trés élevée chez ces hotes entraine une infection du
moustique vecteur lors d’un repas de sang (Kumanomido et coll., 1988b). Il a été démontré que les
sangliers, tout comme les porcs, propagent également le GETV (Kuwata et coll., 2018). Les porcs
présentent des symptomes de fieévre, d’anorexie, d’ataxie, de tremblements et de troubles de
reproduction, y compris des avortements (lzumida et coll., 1988; Yago et coll., 1987; Yang et coll., 2018).
Les chevaux présentent des symptémes similaires de fievre, d’éruption cutanée, d’cedéme des membres
et de lymphadénopathie (Fukunaga et coll., 2000).

Les bovins de boucherie affichent un taux positif supérieur d’anticorps neutralisants que les bovins
laitiers (Li et coll., 2019). Les bovins peuvent étre infectés, mais ils ne semblent pas tous présenter des
signes cliniques (Liu et coll., 2019; Sanderson, 1969). On croit qu’ils jouent, dans I’écologie du GETV, un
role moins important que les chevaux et les porcs, puisque le GETV n’a été détecté que chez les
moustiques capturés dans des enclos pour porcs et des écuries, et non chez les moustiques prélevés
dans des étables a vaches (Kumanomido et coll., 1986). Des taux positifs d’anticorps contre le GETV ont
également été détectés dans des spécimens de moutons et de chévres, bien que les taux étaient
inférieurs a ceux des chevaux, des porcs et des bovins (Shi et coll., 2022a).

La séroconversion du GETV se produit chez les canards et les poulets, mais a de trés faibles niveaux
d’anticorps neutralisants (Li et coll., 2019). Des anticorps contre le GETV ont également été détectés
dans des sérums de poulet et de canard par un test d’inhibition de I’'hémagglutination dans une autre
étude (Marchette et coll., 1978). D’autres études n’ont révélé aucune preuve d’infection au GETV dans
des sérums de volaille (Chung, 1973), et le GETV n’a pas été détecté dans les embryons de poulet
inoculés avec le virus. Par ailleurs, le virus n’a pas pu étre isolé chez des poussins récemment éclos
(Chung, 1969). Cependant, les poussins inoculés avec un sous-type proche du GETV, soit le virus
Sagiyama (Centers for Disease Control and Prevention, n.d.; National Library of Medicine. n.d.), ont
démontré une virémie (Scherer et coll., 1962b).

En ce qui concerne les oiseaux de la faune , des études plus anciennes portant sur le virus Sagiyama ont
montré que les hérons et les aigrettes possédent des anticorps (Scherer et coll., 1962a). Des anticorps
contre le GETV ont également été détectés dans des sérums prélevés sur des oiseaux (bulbul goiavier
(Pycnonotus goiavier), le petit arachnothére (Arachnothera longirostra) et la timalie maculée (Stachyris
maculata)) dans la péninsule de la Malaisie (Marchette et coll., 1978). Une étude suppose que les
migrations d’oiseaux le long d’'une voie migratoire et de grandes quantités de moustiques aux sites de
repos pourraient avoir permis a une souche du GETV de se propager sur de longues distances (Sam et
coll., 2022). La situation s’apparente a celle du VEJ, qui semble étre potentiellement transmis par les
oiseaux migrateurs qui propagent davantage le virus (Bae et coll., 2018; Mackenzie, Gubler et Petersen,
2004).
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Des humains asymptomatiques en bonne santé se sont avérés séropositifs. Cependant, on a constaté
gue certaines personnes atteintes d’une maladie fébrile inexpliquée présentaient des taux d’anticorps
au GETV significativement plus élevés que des humains apparemment en bonne santé (Li et coll., 1992).
Néanmoins, « a partir de 2022, aucun cas de maladie humaine causée par le GETV n’a été signalé » (Li
et coll., 2022).

En raison de la détection d’anticorps contre le GETV chez divers animaux domestiques, on croit que les
animaux domestiques (principalement les porcs, les chevaux, mais aussi les bovins, les moutons et les
chévres) sont les principaux hotes amplificateurs du GETV (Li et coll., 1992; Fukanaga et coll., 2000; Shi
et coll., 2022a) comparativement aux animaux sauvages, qui présentent des maladies subcliniques
(SHIC, 2021). Des vaccins contre le GETV sont disponibles et peuvent prévenir la maladie (United States
Animal Health Association, 2008). Le tableau 2 fournit un résumé de diverses études relatives au GETV
chez les espéces animales domestiques et sauvages. Il indique si I’espéce a été infectée de maniére
expérimentale, si elle présentait des signes cliniques ou démontrait une séroconversion (anticorps
contre le GETV détectés).



Fiche d’information sur le virus Getah

Tableau 2 — Résultats montrant le spectre d’infection dans les études de laboratoire et chez les animaux domestiques et les espéces sauvages
(énumérés par ordre alphabétique dans chaque section)

Especes

Spectre
d’infection

Résultats de I’'étude” (lieu de I’étude entre parenthéses)

Référence

’n‘ Humains

Séroconversion®

Aucun cas de maladie clinique chez les humains n’a été signalé des 2022;
preuve de séroconversion déterminée a I'aide du test de fixation du
complément (FC).

(Li et coll., 2022)

Anticorps contre le GETV détectés a I'aide du test FC et de réactions de
neutralisation dans le sérum de personnes en bonne santé et de
personnes ayant une fiévre de cause inconnue (Chine).

(Li et coll., 1992)

Le sérum humain a réagi au GETV dans le cadre de réactions de
neutralisation et du test d’inhibition de I’'hémagglutination (IH)
(Australie).

(Doherty et coll.,
1966)

Anticorps contre le GETV détectés dans le sérum par test IH chez des
personnes en bonne santé ainsi que chez des patients présentant une
cause inconnue de maladie fébrile (péninsule de Malaisie).

(Marchette et coll.,
1980)

Etudes de laboratoire

ﬁ Poulets

Signes cliniques

Les poussins inoculés avec un sous-type proche du GETV, a savoir le virus
Sagiyama*, ont démontré une virémie. Quelques décés sont survenus
chez des poussins atteints ou non de maladie, et certaines souches ont

(Scherer et coll.,

et virémie . . Y . , 1962b
tué des embryons; le virus a été isolé dans les tissus de I'embryon et du )
sac vitellin.

Aucune Le GETV n’a pas été détecté chez des embryons de poulet inoculés avec

propagation
virale.

le virus et le virus n’a pas pu étre isolé chez des poussins récemment
éclos a partir d’ceufs infectés.

(Chung, 1969)

Infection transplacentaire au GETV; le virus a été détecté dans les foetus

GETV ont été prélevés d’organes maternels.

Virémie et L. . . . .
Cochons L et les placentas de quelques spécimens gravides inoculés, mais pas .
a$ , transmission o a0 L. R (Asai et coll., 1991)
d’Inde verticale prélevé de foetus momifiés d’un autre spécimen; le GETV a été prélévé de
certains organes maternels.
Virémie et Infection transplacentaire au GETV chez les hamsters gravides selon la
L date d’inoculation. Le GETV a été détecté chez des feetus et dans des .
Hamsters transmission \ . o (Asai et coll., 1991)
verticale placentas, notamment des feetus morts a la naissance; des taux élevés de
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b

Souris

Signes cliniques
et séroconversion

Infection expérimentale avec des signes de maladie (prostration et
paralysie des membres postérieurs) suivie de la mort; I’antigene a été
identifié par le test IH dans le cerveau de souris malades et inoculé chez
les souris qui ont développé des anticorps contre le GETV.

(Li et coll., 1992)

Signes cliniques,

La transmission transplacentaire de souris gravides inoculées par le GETV
(avec virémie démontrée) a mené a I'accouchement de jeunes morts

virémie et R L . , . (Kumanomido et coll.,
. ainsi qu’a une diminution de la taille de la portée, du nombre de souris
transmission . s ) . . 1988a)
verticale ayant survécu a la naissance et du taux de survie selon le jour de
I'inoculation.
Virémie et . . R . R .
. . Infection transplacentaire au GETV ou le virus a été isolé chez certains .
Lapins transmission . . . . , (Asai et coll., 1991)
verticale foetus et placentas de certains échantillons gravides inoculés.

Résultats chez les animaux domestiques

H Bovins

Signes cliniques
et séroconversion

ARN du GETV et anticorps neutralisants détectés dans des échantillons de
sang de bovins de boucherie infectés dans les zones de paturage
forestier; ce ne sont pas tous les bovins qui semblaient présenter des
signes cliniques (p. ex., fievre, perte d’appétit, dépression) (Chine).

(Liu et coll., 2019)

Séroconversion

L’enquéte sérologique concernant le GETV a révélé des taux positifs
d’anticorps neutralisants dans des échantillons de sang entier de bovins
laitiers et de bovins de boucherie; les taux de positivité étaient beaucoup
plus élevés chez les bovins de boucherie que chez les bovins laitiers, et
les niveaux d’anticorps des bovins laitiers étaient faibles par rapport a
ceux des bovins de boucherie, ce qui laisse croire que I'infection au GETV
suscite une réaction différente selon les sous-espéeces (Chine).

(Li et coll., 2019)

Une enquéte sérologique portant sur les virus transmis par les
arthropodes révele la présence d’anticorps (grace a des réactions de
neutralisation) contre le GETV chez les bovins de plus de deux ans
(Japon).

(Miura et coll., 1980)

Un seul cas séropositif de GETV a été signalé chez une vache a I'aide du
test IH (Indonésie).

(Miura et coll., 1982)

Le test ELISA et les réactions de neutralisation sur des échantillons de
sérum provenant de bovins ont permis de détecter des anticorps contre
le GETV et de faibles niveaux d’anticorps neutralisants; I’ARN de GETV n’a
pas été détecté (Chine).

(Shi et coll., 2022a)
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; Poulets et
r canards

Données
contradictoires
concernant la
séroconversion

L'enquéte sérologique concernant le GETV a révélé de faibles taux
positifs d’anticorps neutralisants du GETV dans les échantillons de sang
entier de poulet et de canard comparativement aux porcs et aux bovins
(le taux positif pour les canards était légérement plus élevé que pour les
poulets). Les résultats étaient similaires avec de faibles niveaux
d’anticorps neutralisants du GETV détectés (Chine).

(Li et coll., 2019)

L’enquéte sur les anticorps n’a révélé aucune preuve d’infection au GETV
lors de ’examen du sérum de volaille; réactions de faible niveau IH au
GETV (Australie).

(Chung, 1973)

Des anticorps contre le GETV ont été détectés dans le sérum de volailles
domestiques par test IH, mais pas par réactions de neutralisation, « et
ont été considérés comme contenant un inhibiteur autre qu’un anticorps
sans lien avec une infection antérieure » (Australie).

(Doherty et coll.,
1966)

Des anticorps contre le GETV ont été détectés dans le sérum de poulet et
de canard par test IH; les deux tiers des échantillons de poulet révélaient
également la présence d’anticorps neutralisants (péninsule de Malaisie).

(Marchette et coll.,
1978)

Des anticorps neutralisants contre le GETV ont été décelés dans le sérum
de chévres noires a I'aide d’un test de FC (Chine).

(Li et coll., 1992)

Le test ELISA et les réactions de neutralisation sur des échantillons de

de la population de pur-sang a été déterminée par test de
microneutralisation (Inde).

sérum provenant de moutons et de chévres adultes ont permis de (Shi et coll,, 2022a)
'1 Chevres et Séroconversion détecter la présence d’anticorps contre le GETV et de faibles niveaux N
H moutons d’anticorps neutralisants; aucun ARN de GETV n’a été détecté (Chine).
Des anticorps contre le GETV ont été décelés dans le sérum de moutons (Doherty et coll.,
par test IH et réactions de neutralisation (Australie). 1966)
Des anticorps contre le GETV ont été détectés dans le sérum par test I|H (Marchette et coll.,
(péninsule de Malaisie). 1978)
. , . Résultats du test IH pour le GETV confirmés par une réaction de (Doherty et coll.,
Chiens Séroconversion .. . .
neutralisation dans le sérum (Australie). 1966)
Eclosion de maladie sur une ferme de pur-sang; animaux séropositifs
. - avec des signes de maladie, y compris la dépression, I’anorexie, la fievre, .
Signes cliniques ) s . . . . (Brown et Timoney,
Chevaux . ) I’'cedeme des membres et la lymphocytopénie); la séroprévalence au sein
et séroconversion 1998)
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Eclosion de maladie chez les chevaux de course, dont certains ont été
vaccinés. Certains avaient des signes de maladie fébrile, de I'cedéme dans
les jambes, des éruptions cutanées sur le corps; ARN de GETV extraite et
anticorps détectés grace a des réactions de neutralisation (Japon).

(Nemoto et coll.,
2015)

Signes cliniques

L’ARN du GETVpositif chez un cheval de course aux prises avec une
apparition soudaine de fievre et qui n’avait pas été vacciné contre le
GETV (Chine).

(Lu et coll., 2019)

Séroconversion

Des anticorps contre le GETV détectés chez les chevaux et les mules
grace a des réactions de neutralisation (Chine).

(Li et coll., 1992)

Sources
d’information
supplémentaires

e Le virus Getah en tant qu’agent pathogéne chez les chevaux.

e Une éclosion d’infection au virus Getah s’est produite en 2015 chez
les chevaux de course japonais apres une éclosion en 2014 au méme
endroit.

e Séroconversion des anticorps contre le virus Getah chez des chevaux
Noma natifs du Japon vers 2012.

e Effet de la taille de I'inoculum viral sur I'apparition de signes cliniques
dans lI'infection des chevaux au virus Getah.

e Surveillance moléculaire et sérologique du virus Getah dans la région
autonome ouigoure du Xinjiang, Chine, 2017-2020

(Fukunaga et coll.,
2000)
(Bannai et coll., 2016)

(Takeishi et coll.,
2022)

(Kamada et coll.,
1991)

(Shi et coll., 2022a)

'” Cochons

Signes cliniques,
transmission
verticale et
séroconversion

L’éclosion de GETV a entrainé des mortinatalités et la mort de porcelets
5a 10 jours apres la naissance, ainsi que de la fievre, de I’'anorexie, de
I’ataxie et des tremblements; des preuves de transmission
transplacentaire du GETV et des enquétes sérologiques chez les porcs ont
révélé la présence d’anticorps (par réactions de neutralisation) contre le
GETV (Chine).

(Yang et coll., 2018)

Signes cliniques
et séroconversion

Porcelets nouveau-nés présentant des symptémes cliniques (dépression,
tremblements, diarrhée) avec quelques déces et la truie ne manifestant
aucun signe clinique; la truie et les porcelets survivants avaient un
résultat positif pour les anticorps neutralisants.

(Yago et coll., 1987)

Séroconversion

Séropositivité et séroprévalence relativement élevée (selon le test ELISA)
chez les porcs jeunes et 4gés comparativement aux porcs en phase de
finition (Thailande).

(Rattanatumbhi et coll.,
2022)
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Des échantillons de sérum qui ont été prélevés sur des porcs en bonne
santé d’un an ont détecté la présence d’anticorps contre le GETV au
moyen des réactions de neutralisation et de tests de FC (Chine).

(Li et coll., 1992)

Une enquéte sérologique concernant le GETV a révélé des taux positifs
d’anticorps neutralisants dans des échantillons de sang entier (Chine).

(Li et coll., 2019)

Sources

d’information
supplémentaires

e Observations cliniques et virologiques sur des porcs infectés de
maniére expérimentale par le virus Getah.

e Associations géospatiales et temporelles concernant la circulation du
virus Getah chez les porcs et les chevaux autour du périmeétre des
éclosions chez les chevaux de course japonais en 2014 et 2015.

e Infection expérimentale du virus Getah chez les porcs

e Surveillance moléculaire et sérologique du virus Getah dans la région
autonome ouigoure du Xinjiang, Chine, 2017-2020

(Kumnaomido et coll.,
1988)
(Bannai et coll., 2017)

(lzumida et coll., 1988)
(Shi et coll., 2022a)

A%

3

Buffle d’Asie

Séroconversion

Des anticorps contre le GETV ont été détectés dans le sérum par test |H
(péninsule de Malaisie).

(Marchette et coll.,
1978)

Résultats sur les espéces sauvages

Des niveaux variables d’anticorps ont été détectés par des réactions de
neutralisation chez des renards malades, et I’ARN de GETV chez les

bandicoots)

gu’au moyen du test IH (Australie); aucune maladie signalée.

Renards Signes cliniques e g - L g . .
ﬁ & . g ) renards morts était étroitement lié phylogénétiquement a une souche (Shi et coll., 2019)
bleus et séroconversion \ n
hautement pathogéne chez les porcs; les symptomes chez les renards
comprenaient de la fievre, de I'anorexie et de la dépression (Chine).
Marsupiaux . , , , R Doherty et coll., 1966;
P Des anticorps contre le GETV détectés dans le sérum par réactions de ( . y .
(kangourous, , . - . , . e United States Animal
. Séroconversion neutralisation ou test IH, mais le sérum de bandicoot n’a réagi au GETV L
wallabies, Health Association,

2008)

Des anticorps neutralisants du GETV étaient présents dans la plupart des

(Marchette et coll.,

R Singes Séroconversion échantillons de sérum ou des anticorps IH ont été détectés (péninsule de 1978)
/ Malaisie).
Deux nouvelles souches de GETV détectées chez un panda roux mort (on
Signes cliniques a observé un résultat positif d’amdoparvovirus du panda roux chez
“7®:  Panda roux & d P P P (zhao et coll., 2022)

avec coinfection

certains animaux) étroitement liées a trois souches détectées chez des
porcs dans la méme province (Chine).
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Reptiles
(lézards,
serpents)

Séroconversion

Des anticorps détectés (test non indiqué) chez des reptiles, mais aucun
signe de maladie (pays non indiqué).

(United States Animal
Health Association,
2008)

Le test IH a détecté la présence d’anticorps contre le GETV dans le sérum
de varans et de serpents (péninsule de Malaisie).

(Marchette et coll.,
1978)

Oiseaux de la
faune

Séroconversion

Des anticorps détectés (test non indiqué), mais aucun signe de maladie
(type d’oiseau et pays non indiqués).

(United States Animal
Health Association,

2008)
Le sérum de canard sauvage a fait I'objet d’un test IH et renfermait des (Doherty et coll.,
anticorps contre le GETV (Australie). 1966)

Des anticorps neutralisants du virus Sagiyama' ont été décelés dans le
sang des bihoreaux gris, mais pas clairement dans les aigrettes a
I’exception du héron garde-boeufs (Japon).

(Scherer et coll.,
1962a)

Des anticorps contre le GETV ont été détectés par un test IH dans le
sérum de divers oiseaux (péninsule de Malaisie).

(Marchette et coll.,
1978)

& Sangliers

Séroconversion

Des sangliers, qui avaient un résultat positif pour la présence d’anticorps
contre le GETV (par réactions de neutralisation et test ELISA), ont
probablement entrainé une éclosion de GETV chez les chevaux vaccinés
(Japon).

(Kuwata et coll., 2018)

especes

/:;fﬁ Autres
-~

Séroconversion

Des anticorps contre le GETV ont été détectés par un test IH dans le
sérum d’une chauve-souris (trés faible pourcentage dans les cas de
détection), de civettes palmistes hermaphrodites, d’s écureuils volants et
de rats; anticorps neutralisants détectés chez I'une des deux civettes
palmistes hermaphrodites ayant obtenu un résultat positif au test IH,
mais pas chez les rats ayant obtenu le méme résultat, et quantité
insuffisante de sérums pour effectuer des réactions de neutralisation
chezles chauves-souris et les écureuils volants (péninsule de Malaisie).

(Marchette et coll.,
1978)

*Il existe divers tests sérologiques qui peuvent détecter la présence d’anticorps ou d’antigénes dans le sérum sanguin, y compris la fixation du complément,
I’essai immuno-enzymatique (test ELISA), le test d’inhibition de I’'hémagglutination ou les réactions de neutralisation. Des virus semblables (p. ex., GETV, Ross
River, Chikungunya, Bebaru) peuvent entrainer une réaction croisée dans les tests d’anticorps (Doherty et coll., 1966; Marchette et coll., 1978).

tEn raison de la séroconversion, on pourrait croire qu’il existe des preuves d’une réponse immunitaire; I’étude n’a pas toujours indiqué s’il y avait des signes
cliniques de maladie chez I’animal étudié ou ce n’était pas toujours clair.

*Le virus Sagiyama, un sous-type proche du GETV (Centers for Disease Control and Prevention, n.d.; National Library of Medicine, n.d.).
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